Balazs Istvan

Baldzs Istvan 1988-ban sziiletett Kiskunhalason. A Szegedi Tudomanyegyetemen szerzett
alkalmazott matematikus mesterszakos diplomat 2012-ben. Ezt kovetéen harom évig az SZTE
TTIK Szegedi Tudomdanyegyetem Matematika- és Szamitdstudomanyok Doktori Iskola
Osztondijasa volt. 2015-t6l 2020-ig tudomanyos segédmunkatars el6bb az SZTE TTIK Szegedi
Tudomanyegyetem Bolyai Intézetében, majd az ELKH-SZTE (korabban MTA-SZTE) Analizis és
Sztochasztika Kutatdcsoportban. 2020-tdl posztdoktor a Klagenfurti Egyetem Matematikai
Intézetében.

Kutatasi terllete a funkcional-differencidlegyenletek elmélete és alkalmazdasa. Témavezetdje
- mind mesterszakos diplomadolgozatanak, mind pedig 2020-ban megvédett PhD
értekezésének - Krisztin Tibor volt.

Baldzs Istvan a viszonylag kevés, de elméletileg rendkiviil igényes cikket iréd kutatok kozé
tartozik. Ugyanakkor kutatdsait fontos alkalmazdsok motivaljak. Dolgozatai a témakor
legrangosabb folydirataiban jelennek meg, Gagy mint Journal of Differential Equations és a
SIAM Journal of Mathematical Analysis.

Az utdbbi dolgozatot egy sorbanalldsi probléma motivalja, amelyben a kiszolgalas késleltetése
a sorhossztél flgg. Ilyen problémdak természetes moddon vetddnek fel szamitégép-
halézatokban, kozlekedési modellekben, s6t bioldgiai rendszerekben is. A probléma
matematikai modellje egy allapotfiligg6 késleltetést tartalmazé differencidlegyenlet, ennek az
Ujkeletd problémanak a virtudz vizsgalata a szerz6 egyik legmélyebb eredménye.

Legujabb, a J. Differential Equations folydiratban megjelent publikacidjaban egy sejtbiologiai
alkalmazas altal motivalt, allapotfligg6 késleltetést tartalmazé differencidlegyenlet-rendszert
vizsgal, melyben a késleltetést egy kiiszobfeltétel hatarozza meg.

Rost Gergellyel kozosen irt két dolgozatdban megmutatta, hogy konstans késleltetést
tartalmazé differencidlegyenletekre a Hopf-bifurkacidval kapcsolatos ismert, de a
gyakorlatban nehezen kezelhet6 eredmények specidlis egyenletosztalyok esetén kivalthatdk
egy egyszerlien ellenérizhetd kritériummal annak elddntésére, hogy a bifurkacié szub- vagy
szuperkritikus-e. Az eredmények alkalmazhaték a nevezetes Wright-egyenletre és a
Nicholson-egyenletre is.

A konstans késleltetést tartalmazé egyenletek elméletének egy tovabbi alkalmazasa egy
deviza-portfdlié vizsgdlata, a dinamika globalis stabilitdsanak bizonyitasa.

Erdeklédésének és eszkdztaranak sokféleségét mutatja az a dolgozat, amelyben intervallum-
analizisen alapuld megfontolassal bizonyitjak nemlinearis parcialis differencidlegyenletek
specidlis megoldasainak a létezését. A cikk f6 érdeme egy numerikus eljardsnak valodi
bizonyitdssa torténd atalakitdsa

Baldzs Istvan tobb szegedi konferencia szervezésében vett részt. 2014 6ta oktat dinamikus
rendszerek, sztochasztika és kalkulus targyakat, és részt vett egy dinamikus rendszereket
targyald egyetemi jegyzet atdolgozasaban is.



Boldog Péter

Boldog Péter 1987-ben sziiletett Budapesten. Tanulmdnyait a Szegedi Tudomanyegyetemen
folytatta, ahol el6szor biolégia szakon BSc, majd fizika szakon BSc és MSc diplomat szerzett.
Tanulmanyai soran érdekl6dése a matematika felé fordult, és fizikus diplomamunkdajat mar
Rost Gergely témavezetésével irta - Fehér Laszl6 professzor kozrem(ikodésével - késleltetéses
Turing-rendszerek mintaképz6dései témaban.

Ugyancsak Rost Gergely vezetésével készitett egy kiilonos jarvanytani jelenséget magyardzé
TDK dolgozatot, azt vizsgdlva, hogyan lehetséges, hogy a diftéria elleni toxoid vakcina
nydjimmunitast biztosit, holott az nem a megfert6z6dés, hanem csak a megbetegedés ellen
véd. A dolgozat az OTDK-n 2. dijat nyert.

PhD tanulmanyait is Rost Gergely mellett kezdte el, ennek keretében egy sejtbioldgiai
probléma matematikai modellezésén kezdett dolgozni, részben Ruth Baker oxfordi
professzorral egylttmdkodve. A vizsgdlt probléma tobb raktipus, f6képp a glidma esetén bir
jelent6séggel, amikor is a rdkos sejtek két allapot - az invaziv és a proliferalé fenotipus - kozott
valtogatnak. Az utdbbi dallapotban elt6ltott id6 a sejtciklus hosszatdl fligg, emiatt a
mikroszkopikus modellek nem-Markoviak lesznek, az atlagtér egyenletek pedig id6késleltetést
tartalmaznak. Az analitikus vizsgalatok mellett kidolgozott egy agens alapu szimuldcids
modellrendszert is a rendszerbiolégiaban ismert Gillespie-algoritmus jelent6s
tovabbfejlesztésével.

A COVID-19 pandémia kapcsan résztvett az ITM Jarvanymatematikai és epidemioldgiai elemzé
munkacsoportjaban, és tobb tanulmany elkészitésében is jelentbs szerepe volt. Vizi Zsolttal és
Bogya Norberttel kozosen fejlesztette ki a Flatten nevl jarvanymatematikai el6rejelzé és
készletez6 rendszert, amelyért elnyerték az SZTE Innovaciés Dijat.

Boldog Péter rendkiviil széles latékorl kutatd, aki a bioldgidban, fizikdban, matematikaban,
s6t még a programozasban és a szoftverfejlesztésben is komoly felkésziiltséggel rendelkezik.
Ezen tulmenden aktiv résztvevbje és latvanyos vizualizacidkat bemutatd el6addja a
tudomadnyos ismeretterjesztést és a matematika népszer(sitését szolgalé rendezvényeknek,
ugy mint a Kutatok Ejszakdja, vagy az egyetemi nyilt napok.



Lovas Attila

Lovas Attila 1989-ben sziiletett Kecskeméten. Egyetemi tanulmanyait a BME vegyészmérnok
szakan kezdte meg, ahol a BSc képzést 2011-ben kivdlé eredménnyel fejezte be.
Vegyészmérnoki tanulmanyaival parhuzamosan 2009-t6] a BME matematika szakanak is
hallgatdja lett, ahol a BSc és az MSc képzéseket kitlin6 eredménnyel végezte 2012-ben, ill.
2014-ben. Ezt kbvet6en a BME TTK Matematika- és Szamitastudomanyok Doktori Iskoldjaban
szerzett PhD fokozatot Andai Attila témavezetésével. A doktori disszertaciéjat kvantum
informdcids geometriabdl irta, az ott elért elméleti eredményeiért 2018-ban Griinwald Géza
emlékéremben részesiilt.

Lovas Attila jelenleg az ELKH Rényi Alfréd Matematikai Kutatdintézet tudomanyos
munkatarsa, ezen bellil a Rasonyi Miklds altal vezetett Valdszinliségszamitds és Statisztika
Osztaly tagja. Ezen tulmenden a BME TTK Analizis Tanszékén oktat részmunkaidében.

Az alkalmazott valdszinliségszamitas témakorében elért eredményei kozil kiemelendd, hogy
véletlen kézegben mozgd Markov-lancokra bizonyitott hatdreloszlas-tételt és ergodtételt.
Ezeket jol lehetett alkalmazni tomegkiszolgaldsi rendszerekre, pontosabban vdrakozasi id6k
analizisére nem flggetlen érkezési/kiszolgalasi id6k esetén, valamint a gépi tanuldsban
jelent6s un. stochastic gradient Langevin dynamics, roviden SGLD algoritmusra.

A gépi tanulas teriiletén a londoni Alan Turing Intézettel k6z6s kutatas keretében vizsgalta
SGLD algoritmus moddositott, un. szeliditett valtozatait, és a neurdlis halé rétegei szamatol
flggd explicit formulat adott arra, hogy milyen kitevGjli regularizacios tagot kell haszndlni az
eljaras konvergencidjahoz.

A matematika orvosi és epidemioldgiai alkalmazasdval kapcsolatban kifejlesztett egy olyan
eljaradst, melyet sikerrel alkalmaztak a tidéembdlia és az id6jaras oOsszefliggéseinek a
feltérképezésére.

Részt vett egy, a HU-MATHS-IN altal koordindlt ipari céld matematikai kutatasi projektben is,
amelynek célja a varosi jarmiforgalom modellezése szenzorokbdl nyert adatok alapjan.
Tovabba harom magyar egyetem kutatdcsoportjaval k6zésen vallalt BOSCH projekt keretében
olyan szamitdgépes grafikai alkalmazast fejlesztettek ki, mellyel valds forgalmi kérnyezetek
képein mesterséges kod szimuldlhatd. Ebben a projektben Lovas Attila a BME csoportjat
vezette, és a fizikai kodmodell kidolgozasaért felelt.

A dijazott munkasagdnak kiemelendé értéke, hogy a matematika tobb egymastdl tavol esé
terliletét ismeri olyan mélységig, hogy azokat az alkalmazdsok altal inspirdlt problémak
megolddasara kreativan alkalmazni tudja.



Varga Balint

Varga Balint 1988-ban szliletett Papan. Az ELTE matematikus szakon kapta meg BSc diplomajat
2012-ben. Az ELTE Informatikai Karan az European Institute of Technology (EIT) programjaban
kapott MSc diplomat 2014-ben, parhuzamosan az ELTE-n és a Trentdi Egyetemen.

2014. elején kezdett TDK munkat végezni az ELTE TTK Matematikai Intézetének Protein
Information Technology (PIT) Bioinformatikai Csoportjaban. 2015-t6l 2018-ig doktori
0sztondijas majd tudomanyos segédmunkatars az ELTE-n.

Mesterszakos tanulmanyai alatt a Pazmany Péter Katolikus Egyetemen tartott gyakorlatokat.
Az ELTE-n el6szor Véges matematika gyakorlatokat, Szamitaselmélet gyakorlatot, majd
Bioinformatika gyakorlatot tart, és az Intézet Mesterséges intelligencia kurzusain tanit.

Varga Balint dolgozta ki a PIT Csoportban az amerikai Human Connectome Project (HCP) MRI
felvételeibdl vald agygraf szamitasokat, az emberi agy teriletei, mint grafcsicsok kozti élek
azonositdsat. Itt az élek megfelelnek olyan axon-kotegeknek, amelyek a csicsoknak megfeleld
agyi teriiletek kozott futnak.

Vezet§ szerepet jatszott a Budapest Reference Connectome Szerver
(http://connectome.pitgroup.org ) létrehozadsdban, és a http://braingraph.org szerver
létrehozasaban is. O hozott Iétre egy megbizhatd, 1064 alany agygrafjabdl allé adathalmazt.
Erre a munkara épllt az un. Newton-blurring felfedezése, ill. az agy szuperfeminin és
szupermaszkulin éleinek azonositasa.

Alapvets szerepet jatszott egy naprakészen frisstilé Un. amiloid-lista létrehozdsaban is. Az
amiloidok rosszul feltekeredett, oldhatatlanna valt fehérjék, amelyek fontos szerepet
jatszanak az oOregséggel kapcsolatos neurodegenerativ betegségek kialakuldsaban, mit
amilyen az Alzheimer kor vagy a Parkinson kor.

Osszefoglalva: Varga Balint 2014 6ta dolgozik olyan uj, igéretes bioinformatikai teriileteken,
amelyek mdvelése alapos felkésziiltséget kivan olyan diszciplinakban, mint a fejlett
adatszerkezetek, a kombinatorika, a grafelmélet, valamint a bioldgia. Munkassagat 21
nemzetkozi, impakt faktoros folydirat cikkben tdrsszerz6ként feltlintetett szerepe
dokumentdlja.
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